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第 ４－３ 章　 生物信息学数据库和在线分析工具

第一节　 重要门户网站和分子数据库

一、 重要门户网站

·美国国家生物技术信息中心，Ｎａｔｉｏｎａｌ Ｃｅｎｔｅｒ ｆｏｒ Ｂｉｏｔｅｃｈｎｏｌｏｇｙ Ｉｎｆｏｒｍａｔｉｏｎ （ ＮＣＢＩ）：
ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／

·欧洲生物信息学研究所 ／ 欧洲分子生物学实验室，Ｔｈｅ Ｅｕｒｏｐｅａｎ Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ Ｉｎｓｔｉｔｕｔｅ
（ＥＢＩ） ／ Ｅｕｒｏｐｅａｎ Ｍｏｌｅｃｕｌａｒ Ｂｉｏｌｏｇｙ Ｌａｂｏｒａｔｏｒｙ （ＥＭＢＬ）： ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ

·蛋白质序列分析专家系统 （ Ｅｘｐａｓｙ）， 瑞士生物信息学研究所， Ｓｗｉｓｓ Ｉｎｓｔｉｔｕｔｅ ｏｆ
Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ： ｗｗｗ．ｅｘｐａｓｙ．ｏｒｇ

·国际生物信息学动态及会议发布网站： ｗｗｗ．ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ．ｏｒｇ
·ＳｅｑＡｎｓｗｅｒ 国际生物信息技术问答论坛： ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｅｑａｎｓｗｅｒｓ．ｃｏｍ
·Ｂｉｏｓｔａｒ 生物信息技术问答论坛（ＢｉｏＳｔａｒ： Ａｎ Ｏｎｌｉｎｅ Ｑｕｅｓｔｉｏｎ ＆ Ａｎｓｗｅｒ Ｒｅｓｏｕｒｃｅ ｆｏｒ ｔｈｅ

Ｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ Ｃｏｍｍｕｎｉｔｙ）： ｗｗｗ．ｂｉｏｓｔａｒｓ．ｏｒｇ

二、 主要分子数据库

数据库类型及名称 网址

１． ＤＮＡ 和 ＲＮＡ 序列数据库

ＧｅｎＢａｎｋ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／

ＥＭＢＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ

ＤＤＢＪ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｄｄｂｊ．ｎｉｇ．ａｃ．ｊｐ ／

２． 蛋白质序列数据库

ＳＷＩＳＳ－ＰＲＯＴ ／ ＴｒＥＭＢＬ ／ ＵｎｉＰｒｏｔＫＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｕｎｉｐｒｏｔ．ｏｒｇ ／

ＰＩＲ （Ｐｒｏｔｅｉｎ Ｉｎｆｏｒｍａｔｉｏｎ Ｒｅｓｏｕｒｃｅ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｉｒ．ｇｅｏｒｇｅｔｏｗｎ．ｅｄｕ ／

３． 蛋白质功能域数据库

ＩｎｔｅｒＰｒｏ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ ｉｎｔｅｒｐｒｏ ／

ＰＦＡＭ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｆａｍ．ｘｆａｍ．ｏｒｇ ／

ＰＲＯＳＩＴＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｒｏｓｉｔｅ．ｅｘｐａｓｙ．ｏｒｇ ／

ＳＭＡＲＴ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｍａｒｔ．ｅｍｂｌ－ｈｅｉｄｅｌｂｅｒｇ．ｄｅ ／

ＣＤＤ （Ｃｏｎｓｅｒｖｅｄ Ｄｏｍａｉｎ Ｄａｔａｂａｓｅｓ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ Ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ ／ ｃｄｄ ／ ｃｄｄ．ｓｈｔｍｌ

ｉＰｒｏＣｌａｓｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｉｒ．ｇｅｏｒｇｅｔｏｗｎ．ｅｄｕ ／ ｐｉｒｗｗｗ ／ ｄｂｉｎｆｏ ／ ｉｐｒｏｃｌａｓｓ．ｓｈｔｍｌ

生物信息学·第四篇　 生物信息学资源与实践
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续表

数据库类型及名称 网址

ＰｒｏＤｏｍ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｒｏｄｏｍ．ｐｒａｂｉ．ｆｒ ／ ｐｒｏｄｏｍ ／ ｃｕｒｒｅｎｔ ／ ｈｔｍｌ ／ ｆｏｒｍ．ｐｈｐ

ＰＲＩＮＴＳ Ｄａｔａｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｂｉｏｉｎｆ．ｍａｎ．ａｃ．ｕｋ ／ ｄｂｂｒｏｗｓｅｒ ／ ＰＲＩＮＴＳ ／ ｉｎｄｅｘ．ｐｈｐ

４． 蛋白质结构数据库

ＰＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｒｃｓｂ．ｏｒｇ ／ ｐｄｂ

ＳＣＯＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｃｏｐ．ｍｒｃ－ｌｍｂ．ｃａｍ．ａｃ．ｕｋ ／ ｓｃｏｐ

ＣＡＴＨ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｂｉｏｃｈｅｍ．ｕｃｌ．ａｃ．ｕｋ ／ ｂｓｍ ／ ｃａｔｈ

ＮＲＬ－３Ｄ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｉｒ．ｇｅｏｒｇｅｔｏｗｎ．ｅｄｕ ／ ｐｉｒｗｗｗ ／ ｓｅａｒｃｈ ／ ｔｅｘｔｎｒｌ３ｄ．ｈｔｍｌ

ＨＳＳＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｓａｎｄｅｒ．ｅｍｂｌ－ｈｅｉｄｅｌｂｅｒｇ．ｄｅ ／ ｈｓｓｐ

ＰＤＢＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ ｐｄｂｅ ／

ＰＤＢＪ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｄｂｊ．ｏｒｇ ／

５． 蛋白质组学数据库

ＰＲＩＤＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ ｐｒｉｄｅ ／ ａｒｃｈｉｖｅ ／

ＣＯＲＵＭ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｉｐｓ．ｇｓｆ．ｄｅ ／ ｇｅｎｒｅ ／ ｐｒｏｊ ／ ｃｏｒｕｍ ／ ｉｎｄｅｘ．ｈｔｍｌ

ＣｏｎｓｅｎｓｕｓＰａｔｈＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃｐｄｂ．ｍｏｌｇｅｎ．ｍｐｇ．ｄｅ

ＳＷＩＳＳ－２ＤＰＡＧＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｏｒｌｄ－２ｄｐａｇｅ．ｅｘｐａｓｙ．ｏｒｇ ／ ｓｗｉｓｓ－２ｄｐａｇｅ ／

６． 代谢途径和细胞调控数据库

ＫＥＧＧ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｇｅｎｏｍｅ．ｊｐ ／ ｋｅｇｇ ／

ＢＲＥＮＤＡ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｂｒｅｎｄａ－ｅｎｚｙｍｅｓ．ｏｒｇ

ＩＭＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｉｍｐ．ｐｒｉｎｃｅｔｏｎ．ｅｄｕ ／

ＰｌａｎｔＣｙｃ（Ｐｌａｎｔ Ｍｅｔａｂｏｌｉｃ Ｐａｔｈｗａｙ Ｄａｔａｂａｓｅ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｌａｎｔｃｙｃ．ｏｒｇ ／

ＭＡＮＥＴ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍａｎｅｔ．ｕｉｕｃ．ｅｄｕ ／

ＮＣＢＩ ＢｉｏＳｙｓｔｅｍｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ ｂｉｏｓｙｓｔｅｍｓ

Ｐａｔｈｇｕｉｄｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐａｔｈｇｕｉｄｅ．ｏｒｇ

ＭａｐＭａｎ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍａｐｍａｎ．ｇａｂｉｐｄ．ｏｒｇ ／ ｗｅｂ ／ ｇｕｅｓｔ

Ｈｕｍａｎ Ｍｅｔａｂｏｌｏｍｅ Ｄａｔａｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｈｍｄｂ．ｃａ ／

Ｍｉｃｒｏｍｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍｉｃｒｏｍｅ．ｅｕ ／

ＳＭＰＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｍｐｄｂ．ｃａ ／

７． 非编码 ＲＮＡ 数据数据库

ｍｉＲＢａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍｉｒｂａｓｅ．ｏｒｇ

ｐｉＲＮＡｂａｎｋ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｉｒｎａｂａｎｋ．ｉｂａｂ．ａｃ．ｉｎ ／

ＧｔＲＮＡｄｂ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｔｒｎａｄｂ．ｕｃｓｃ．ｅｄｕ ／

ＳＩＬＶＡ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ａｒｂ－ｓｉｌｖａ．ｄｅ ／

ｌｎｃＲＮＡｄｂ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｌｎｃｒｎａｄｂ．ｏｒｇ ／

ｌｎｃＲＮＡＤｉｓｅａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃｍｂｉ．ｂｊｍｕ．ｅｄｕ．ｃｎ ／ ｌｎｃｒｎａｄｉｓｅａｓｅ

第 ４－３ 章　 生物信息学数据库和在线分析工具
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续表

数据库类型及名称 网址

ＬｎｃＲＮＡＷｉｋｉ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｌｎｃｒｎａ．ｂｉｇ．ａｃ．ｃｎ ／ ｉｎｄｅｘ．ｐｈｐ ／ Ｍａｉｎ＿Ｐａｇｅ

Ｎｏｎｃｏｄｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｎｏｎｃｏｄｅ．ｏｒｇ ／

ｓｉＲＮＡ ｄａｔａｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｅｂ．ｍｉｔ．ｅｄｕ ／ ｓｉｒｎａ ／ ； ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｉｒｎａ．ｓｂｃ．ｓｕ．ｓｅ ／

ＣｉｒｃＮｅｔ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃｉｒｃｎｅｔ．ｍｂｃ．ｎｃｔｕ．ｅｄｕ．ｔｗ ／

ｃｉｒｃｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｃｉｒｃｂａｓｅ．ｏｒｇ ／

Ｒｆａｍ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｒｆａｍ．ｘｆａｍ．ｏｒｇ ／

８． 基因功能分类数据库

ＧＯ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｅｏｎｔｏｌｏｇｙ．ｏｒｇ ／

ＫＥＧＧ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｇｅｎｏｍｅ．ｊｐ ／ ｋｅｇｇ ／

９． 人类基因组及遗传、疾病相关数据库

ＵＣＳＣ （ Ｕｎｉｖｅｒｓｉｔｙ ｏｆ Ｃａｌｉｆｏｒｎｉａ Ｓａｎｔａ Ｃｒｕｚ ）
ｇｅｎｏｍｅ ｂｒｏｗｓｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｏｍｅ．ｕｃｓｃ．ｅｄｕ ／

Ｔｈｅ １０００ Ｇｅｎｏｍｅｓ Ｐｒｏｊｅｃｔ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．１０００ｇｅｎｏｍｅｓ．ｏｒｇ ／

Ｐｅｒｓｏｎａｌ Ｇｅｎｏｍｅ Ｐｒｏｊｅｃｔ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｅｒｓｏｎａｌｇｅｎｏｍｅｓ．ｏｒｇ ／

Ｏｎｌｉｎｅ Ｍｅｎｄｅｌｉａｎ Ｉｎｈｅｒｉｔａｎｃｅ ｉｎ Ｍａｎ （ＯＭＩＭ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｏｍｉｍ．ｏｒｇ ／

ＴＣＧＡ （Ｔｈｅ Ｃａｎｃｅｒ Ｇｅｎｏｍｅ Ａｔｌａｓ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃａｎｃｅｒｇｅｎｏｍｅ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／

Ｈｕｍａｎ Ｅｐｉｇｅｎｏｍｅ Ｐｒｏｊｅｃｔ （ＨＥＰ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｐｉｇｅｎｏｍｅ．ｏｒｇ ／

ＥｐｉＦａｃｔｏｒｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｅｐｉｇｅｎｉｅ．ｃｏｍ ／ ｅｐｉｇｅｎｅｔｉｃ－ｔｏｏｌｓ－ａｎｄ－ｄａｔａｂａｓｅｓ ／

ＭｅｔｈＤＢ （ ｔｈｅ ｄａｔａｂａｓｅ ｆｏｒ ＤＮＡ ｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎ
ａｎｄ ｅｎｖｉｒｏｎｍｅｎｔａｌ ｅｐｉｇｅｎｅｔｉｃ ｅｆｆｅｃｔｓ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍｅｔｈｄｂ．ｄｅ ／

Ｔｈｅ ｄａｔａｂａｓｅ ｏｆ ｈｕｍａｎ ＤＮＡ Ｍｅｔｈｙｌａｔｉｏｎ ａｎｄ
Ｃａｎｃｅｒ （ＭｅｔｈｙＣａｎｃｅｒ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｅｔｈｙｃａｎｃｅｒ．ｐｓｙｃｈ．ａｃ．ｃｎ ／

Ｏｎｃｏｍｉｎｅ（癌症芯片及整合数据挖掘平台） ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｏｎｃｏｍｉｎｅ．ｏｒｇ ／

ＴＩＧＲ ＤＡＴＡｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｔｉｇｒ．ｏｒｇ ／ ｔｄｂ ／ ｈｃｄ ／ ｏｖｅｒｖｉｅｗ．ｈｔｍｌ

ＨＵＰＯ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｈｕｐｏ．ｏｒｇ ／

１０． 模式植物基因组数据库

Ｐｈｙｔｏｚｏｍｅ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｐｈｙｔｏｚｏｍｅ．ｊｇｉ．ｄｏｅ．ｇｏｖ ／ ｐｚ ／ ｐｏｒｔａｌ．ｈｔｍｌ

ＰｌａｎｔＧＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｌａｎｔｇｄｂ．ｏｒｇ ／

ＥｎｓｅｍｂｌＰｌａｎｔｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｌａｎｔｓ．ｅｎｓｅｍｂｌ．ｏｒｇ ／ ｉｎｄｅｘ．ｈｔｍｌ

ＴＡＩＲ ｈｔｔｐ： ／ ／ ａｒａｂｉｄｏｐｓｉｓ．ｏｒｇ ／

ＢＲＡＤ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂｒａｓｓｉｃａｄｂ．ｏｒｇ ／

Ｓｏｌ ｇｅｎｏｍｉｃｓ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｓｏｌｇｅｎｏｍｉｃｓ．ｎｅｔ ／

生物信息学·第四篇　 生物信息学资源与实践
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续表

数据库类型及名称 网址

ＲＧＡＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｒｉｃｅ．ｐｌａｎｔｂｉｏｌｏｇｙ．ｍｓｕ．ｅｄｕ ／

ＲＡＰ－ＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｒａｐｄｂ．ｄｎａ．ａｆｆｒｃ．ｇｏ．ｊｐ ／

Ｇｒａｍｅｎｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｇｒａｍｅｎｅ．ｏｒｇ ／

ＭａｉｚｅＧＤＢ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍａｉｚｅｇｄｂ．ｏｒｇ ／

ＰｉｎｅＲｅｆＳｅｑ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｉｎｅｇｅｎｏｍｅ．ｏｒｇ ／ ｐｉｎｅｒｅｆｓｅｑ ／

１１． 模式动物基因组数据库

ＵＣＳＣ ｇｅｎｏｍｅ ｂｒｏｗｓｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｏｍｅ．ｕｃｓｃ．ｅｄｕ ／

ＥｎｓｅｍｂｌＭｅｔａｚｏａ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｅｔａｚｏａ．ｅｎｓｅｍｂｌ．ｏｒｇ ／ ｉｎｄｅｘ．ｈｔｍｌ

Ｆｌｙｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｆｌｙｂａｓｅ．ｏｒｇ ／

Ｍｏｕｓｅ Ｇｅｎｏｍｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓ．ｊａｘ．ｏｒｇ ／
ｈｔｔｐ： ／ ／ ｒｇｄ．ｍｃｗ．ｅｄｕ ／

Ｚｅｂｒａｆｉｓｈ ｇｅｎｏｍｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｚｆｉｎ．ｏｒｇ ／

Ｘｅｎｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｘｅｎｂａｓｅ．ｏｒｇ ／ ｅｎｔｒｙ ／

Ｗｏｒｍｂａｓｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｗｏｒｍｂａｓｅ．ｏｒｇ ／

Ｇｏｒｉｌｌａ ｈｔｔｐ： ／ ／ ａｓｉａ．ｅｎｓｅｍｂｌ．ｏｒｇ ／ Ｇｏｒｉｌｌａ＿ｇｏｒｉｌｌａ ／ Ｉｎｆｏ ／ Ｉｎｄｅｘ ／

Ｎｅｍａｔｏｄｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｎｅｍａｔｏｄｅ．ｎｅｔ ／

１２． 主要微生物基因组数据库

ＥｎｓｅｍｂｌＦｕｎｇｉ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｆｕｎｇｉ．ｅｎｓｅｍｂｌ．ｏｒｇ ／ ｉｎｄｅｘ．ｈｔｍｌ

ＥｎｓｅｍｂｌＢａｃｔｅｒｉａ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂａｃｔｅｒｉａ．ｅｎｓｅｍｂｌ．ｏｒｇ ／ ｉｎｄｅｘ．ｈｔｍｌ

Ｙｅａｓｔ ｇｅｎｏｍｅ （ＳＧＤ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｙｅａｓｔｇｅｎｏｍｅ．ｏｒｇ ／

ｉＭｉｃｒｏｂｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｄａｔａ．ｉｍｉｃｒｏｂｅ．ｕｓ ／

第二节　 生物信息学主要在线分析工具

工具类型及名称 网址

１． 序列搜索和检索

ＢＬＡＳＴ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｂｌａｓｔ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ Ｂｌａｓｔ．ｃｇｉ

ＨＭＭＥＲ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ Ｔｏｏｌｓ ／ ｈｍｍｅｒ ／

ＥＮＴＲＥＺ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ ｇｑｕｅｒｙ ／

Ｂａｔｃｈ Ｅｎｔｒｅｚ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ ｓｉｔｅｓ ／ ｂａｔｃｈｅｎｔｒｅｚ

ＢＬＡＴ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｏｍｅ．ｕｃｓｃ．ｅｄｕ ／ ｃｇｉ－ｂｉｎ ／ ｈｇＢｌａｔ？ ｈｇｓｉｄｃｏｍｍａｎｄ＝ ｓｔａｒｔ；

ＳＲＳ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ． ｎｃｂｉ． ｎｌｍ． ｎｉｈ． ｇｏｖ ／ Ｃｌａｓｓ ／ ＮＡＷＢＩＳ ／ Ｍｏｄｕｌｅｓ ／ Ｐｒｏｔｅｉｎ ／
ｐｒｏｔｅｉｎ１０．ｈｔｍｌ

第 ４－３ 章　 生物信息学数据库和在线分析工具
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续表

工具类型及名称 网址

２． 多序列联配 ／ 比对

ＣＬＵＳＴＡＬＷ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｇｅｎｏｍｅ．ｊｐ ／ ｔｏｏｌｓ ／ ｃｌｕｓｔａｌｗ ／

ＭＡＦＦＴ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍａｆｆｔ．ｃｂｒｃ．ｊｐ ／ ａｌｉｇｎｍｅｎｔ ／ ｓｅｒｖｅｒ ／

ＭＵＳＣＬＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ Ｔｏｏｌｓ ／ ｍｓａ ／ ｍｕｓｃｌｅ ／

Ｔ－Ｃｏｆｆｅｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｔｃｏｆｆｅｅ．ｏｒｇ ／ Ｐｒｏｊｅｃｔｓ ／ ｔｃｏｆｆｅｅ ／

Ｍ－ＣＯＦＦＥＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｔｃｏｆｆｅｅ．ｏｒｇ ／ Ｐｒｏｊｅｃｔｓ ／ ｍｃｏｆｆｅｅ ／

３． 基因注释 ／ 预测

ＦｇｅｎｅＳＨ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｓｏｆｔｂｅｒｒｙ．ｃｏｍ ／ ｂｅｒｒｙ．ｐｈｔｍｌ

ＧＥＮＳＣＡＮ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｅｓ．ｍｉｔ．ｅｄｕ ／ ＧＥＮＳＣＡＮ．ｈｔｍｌ

Ｇｅｎｅ Ｆｉｎｄｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｒｕｌａｉ．ｃｓｈｌ．ｏｒｇ ／ ｔｏｏｌｓ ／ ｇｅｎｅｆｉｎｄｅｒ ／

ＧｅｎｏｍｅＳｃａｎ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｇｅｎｅｓ．ｍｉｔ．ｅｄｕ ／ ｇｅｎｏｍｅｓｃａｎ．ｈｔｍｌ

ＡＵＧＵＳＴＵＳ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂｉｏｉｎｆ．ｕｎｉ－ｇｒｅｉｆｓｗａｌｄ．ｄｅ ／ ｗｅｂａｕｇｕｓｔｕｓ ／

４． 序列开放阅读框（ ＯＲＦ）查找和
翻译工具

ＯＲＦＩＮＤＥＲ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ ｇｏｒｆ ／ ｇｏｒｆ．ｈｔｍｌ

Ｔｒａｎｓｅｑ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ Ｔｏｏｌｓ ／ ｓｔ ／ ｅｍｂｏｓｓ＿ｔｒａｎｓｅｑ ／

５． 蛋白质分析工具

蛋白质二级结构预测

ＰＳＩＰＲＥＤ

ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂｉｏｉｎｆ．ｃｓ． ｕｃｌ． ａｃ． ｕｋ ／ ｐｓｉｐｒｅｄ ／ ； ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ． ｃｍｐｈａｒｍ． ｕｃｓｆ． ｅｄｕ ／
～ ｎｏｍｉ ／ ｎｎｐｒｅｄｉｃｔ； ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ． ｅｍｂｌ － ｈｅｉｄｅｌｂｅｒｇ． ｄｅ ／ ｐｒｅｄｉｃｔｐｒｏｔｅｉｎ ／
ＳＯＰＭＡ；
ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｍｂｌ－ｈｅｉｄｅｌｂｅｒｇ．ｄｅ ／ ｓｓｐｒｅｄ ／ ｓｓｐｒｄ＿ｉｎｆｏ．ｈｔｍｌ

ＰｒｏｔｅｉｎＰｒｅｄｉｃｔ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｒｅｄｉｃｔｐｒｏｔｅｉｎ．ｏｒｇ ／

ＧＯＲ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｎｐｓａ－ｐｒａｂｉ．ｉｂｃｐ．ｆｒ ／

ＮｅｔＳｕｒｆＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｃｂｓ．ｄｔｕ．ｄｋ ／ ｓｅｒｖｉｃｅｓ ／ ＮｅｔＳｕｒｆＰ ／

Ｊｐｒｅｄ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｃｏｍｐｂｉｏ．ｄｕｎｄｅｅ．ａｃ．ｕｋ ／ ｊｐｒｅｄ ／

ＡＰＳＳＰ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｉｍｔｅｃｈ．ｒｅｓ．ｉｎ ／ ｒａｇｈａｖａ ／ ａｐｓｓｐ ／

蛋白质三级结构预测

ＳＷＩＳＳ－ＭＯＤＥＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｅｘｐａｓｙ．ｈｃｕｇｅ．ｃｈ ／ ｓｗｉｓｓｍｏｄ ／ ＳＷＩＳＳ－ＭＯＤＥＬ．ｈｔｍｌ

ＣＰＨｍｏｄｅｌｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｃｂｓ．ｄｔｕ．ｄｋ ／ ｓｅｒｖｉｃｅｓ ／ ＣＰＨｍｏｄｅｌｓ ／

ＥＳｙＰｒｅｄ３Ｄ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｕｎａｍｕｒ．ｂｅ ／ ｓｃｉｅｎｃｅｓ ／ ｂｉｏｌｏｇｉｅ ／ ｕｒｂｍ ／ ｂｉｏｉｎｆｏ ／ ｅｓｙｐｒｅｄ ／

ＧＥＮＯ３Ｄ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｇｅｎｏ３ｄ－ｐｒａｂｉ．ｉｂｃｐ．ｆｒ ／

生物信息学·第四篇　 生物信息学资源与实践
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续表

工具类型及名称 网址

Ｐｈｙｒｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｓｂｇ．ｂｉｏ．ｉｃ．ａｃ．ｕｋ ／

Ｐｙｍｏｌ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｙｍｏｌ．ｏｒｇ ／

６． 基因组分析方面

Ｍｕｌｔｉｐｌｅ ｔｏｏｌｓ ｆｏｒ ｇｅｎｏｍｅ ａｎａｌｙｓｉｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｏｌｂｉｏｌ－ｔｏｏｌｓ．ｃａ ／ Ｇｅｎｏｍｉｃｓ．ｈｔｍ

７． 系统进化树构建

ＰｈｙＭＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ａｔｇｃ－ｍｏｎｔｐｅｌｌｉｅｒ．ｆｒ ／ ｐｈｙｍｌ ／

ＲＡｘＭＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｅｍｂｎｅｔ．ｖｉｔａｌ－ｉｔ．ｃｈ ／ ｒａｘｍｌ－ｂｂ ／

Ｐｈｙｌｏｇｅｎｙｆｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｐｈｙｌｏｇｅｎｙ．ｆｒ ／

Ｐｈｙｌｏｇｅｎｙ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ Ｔｏｏｌｓ ／ ｐｈｙｌｏｇｅｎｙ ／ ｃｌｕｓｔａｌｗ２＿ｐｈｙｌｏｇｅｎｙ ／

ｉＴＯＬ － ｉｎｔｅｒａｃｔｉｖｅ Ｔｒｅｅ Ｏｆ Ｌｉｆｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｉｔｏｌ．ｅｍｂｌ．ｄｅ ／

第三节　 生物信息学主要开放分析软件

软件类型及名称 网址

１． 序列搜索和检索

ＢＬＡＳＴ ｆｔｐ： ／ ／ ｆｔｐ．ｎｃｂｉ．ｎｌｍ．ｎｉｈ．ｇｏｖ ／ ｂｌａｓｔ ／ ｅｘｅｃｕｔａｂｌｅｓ ／ ＬＡＴＥＳＴ

ＨＭＭＥＲ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｈｍｍｅｒ．ｏｒｇ ／

２． 多序列联配 ／ 比对

ＣＬＵＳＴＡＬＷ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｃｌｕｓｔａｌ．ｏｒｇ ／

ＭＡＦＦＴ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍａｆｆｔ．ｃｂｒｃ．ｊｐ ／ ａｌｉｇｎｍｅｎｔ ／ ｓｏｆｔｗａｒｅ ／

ＭＵＳＣＬＥ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｄｒｉｖｅ５．ｃｏｍ ／ ｍｕｓｃｌｅ

３． 基因注释 ／ 预测

ＳＯＡＰｄｅｎｏｖｏ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｏａｐ．ｇｅｎｏｍｉｃｓ．ｏｒｇ．ｃｎ ／ ｓｏａｐｄｅｎｏｖｏ．ｈｔｍｌ

ＡＬＬＰＡＴＨＳ－ＬＧ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ． ｂｒｏａｄｉｎｓｔｉｔｕｔｅ． ｏｒｇ ／ ｓｃｉｅｎｃｅ ／ ｐｒｏｇｒａｍｓ ／ ｇｅｎｏｍｅ －
ｂｉｏｌｏｇｙ ／ ｃｒｄ

ＡＵＧＵＳＴＵＳ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂｉｏｉｎｆ．ｕｎｉ－ｇｒｅｉｆｓｗａｌｄ．ｄｅ ／ ａｕｇｕｓｔｕｓ ／

ＧｅｎｅＭａｒｋ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｅｘｏｎ．ｇａｔｅｃｈ．ｅｄｕ ／ ＧｅｎｅＭａｒｋ ／

ＰＡＳＡ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐａｓａｐｉｐｅｌｉｎｅ．ｇｉｔｈｕｂ．ｉｏ ／

ＥＶｉｄｅｎｃｅＭｏｄｅｌｅｒ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｅｖｉｄｅｎｃｅｍｏｄｅｌｅｒ．ｇｉｔｈｕｂ．ｉｏ ／

Ｍａｋｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｙａｎｄｅｌｌ－ｌａｂ．ｏｒｇ ／ ｓｏｆｔｗａｒｅ ／ ｍａｋｅｒ．ｈｔｍｌ

４． 蛋白质分析工具

ＩｎｔｅｒＰｒｏＳｃａｎ （Ｐｒｏｔｅｉｎ ｄｏｍａｉｎ ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｅｂｉ．ａｃ．ｕｋ ／ ｉｎｔｅｒｐｒｏ ／ ｄｏｗｎｌｏａｄ．ｈｔｍｌ

ＰＳＩＰＲＥＤ （Ｓｅｃｏｎｄａｒｙ ｓｔｒｕｃｔｕｒｅ ｐｒｅｄｉｃｔｉｏｎ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｂｉｏｉｎｆａｄｍｉｎ．ｃｓ．ｕｃｌ．ａｃ．ｕｋ ／ ｄｏｗｎｌｏａｄｓ ／ ｐｓｉｐｒｅｄ ／

第 ４－３ 章　 生物信息学数据库和在线分析工具
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续表

软件类型及名称 网址

ＰｒｏｔｅｏＷｉｚａｒｄ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｐｒｏｔｅｏｗｉｚａｒｄ．ｓｏｕｒｃｅｆｏｒｇｅ．ｎｅｔ ／ ｉｎｄｅｘ．ｓｈｔｍｌ

５． 非编码 ＲＮＡ 分析工具

ＭＩＲＥＡＰ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｓｏｕｒｃｅｆｏｒｇｅ．ｎｅｔ ／ ｐｒｏｊｅｃｔｓ ／ ｍｉｒｅａｐ ／

Ｔｈｅ ＶｉｅｎｎａＲＮＡ Ｐａｃｋａｇｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｔｂｉ．ｕｎｉｖｉｅ．ａｃ．ａｔ ／ ＲＮＡ ／

Ｔｈｅ ＵＥＡ ｓｍａｌｌ ＲＮＡ Ｗｏｒｋｂｅｎｃｈ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｒｎａ－ｗｏｒｋｂｅｎｃｈ．ｃｍｐ．ｕｅａ．ａｃ．ｕｋ ／ ｄｏｗｎｌｏａｄｓｐａｇｅ ／

ＣＰＣ （Ｃｏｄｉｎｇ Ｐｏｔｅｎｔｉａｌ Ｃａｌｃｕｌａｔｏｒ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃｐｃ．ｃｂｉ．ｐｋｕ．ｅｄｕ．ｃｎ ／ ｄｏｗｎｌｏａｄ ／

ｆｉｎｄ＿ｃｉｒｃ （ｃｉｒｃｕｌａｒ ＲＮＡ ｆｉｎｄｉｎｇ） ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｇｉｔｈｕｂ．ｃｏｍ ／ ｍａｒｖｉｎ－ｊｅｎｓ ／ ｆｉｎｄ＿ｃｉｒｃ

ＣＩＲＣｅｘｐｌｏｒｅｒ （ｃｉｒｃｕｌａｒ ＲＮＡ ｆｉｎｄｉｎｇ） ｈｔｔｐ： ／ ／ ｙａｎｇｌａｂ．ｇｉｔｈｕｂ．ｉｏ ／ ＣＩＲＣｅｘｐｌｏｒｅｒ ／

ｃｉｒｃ ＲＮＡ＿ｐｏｃｋｅｔ （ｃｉｒｃＲＮＡ ｖｉｅｗｉｎｇ） ｈｔｔｐ：／ ／ ｉｂｉ．ｚｊｕ．ｅｄｕ．ｃｎ ／ ｂｉｏｉｎｐｌａｎｔ ／ ｔｏｏｌｓ ／ ｃｏｍｐｕｔａｔｉｏｎａｌ＿ｔｏｏｌｓ．ｈｔｍ

６． 基因组可视化

Ｃｉｒｃｏｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｃｉｒｃｏｓ．ｃａ ／ ｓｏｆｔｗａｒｅ ／

Ｇｂｒｏｗｓｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｈｇｄｏｗｎｌｏａｄ．ｓｏｅ．ｕｃｓｃ．ｅｄｕ ／ ｄｏｗｎｌｏａｄｓ．ｈｔｍｌ

ＪＢｒｏｗｓｅｒ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｊｂｒｏｗｓｅ．ｏｒｇ ／

ＩＧＶ ｈｔｔｐｓ： ／ ／ ｗｗｗ．ｂｒｏａｄｉｎｓｔｉｔｕｔｅ．ｏｒｇ ／ ｉｇｖ ／

ＳｅｅＤＮＡ ｗｗｗ．ｉｔｐ．ａｃ．ｃｎ ／ ～ ｈａｏ ／ ＳｅｅＤＮＡ．ｔａｒ．ｇｚ

７． 系统进化树构建

ＭＥＧＡ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｗｗｗ．ｍｅｇａｓｏｆｔｗａｒｅ．ｎｅｔ ／

ＲＡｘＭＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｓｃｏ．ｈ－ｉｔｓ．ｏｒｇ ／ ｅｘｅｌｉｘｉｓ ／ ｗｅｂ ／ ｓｏｆｔｗａｒｅ ／ ｒａｘｍｌ ／

Ｐｈｙｌｉｐ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｅｖｏｌｕｔｉｏｎ．ｇｅｎｅｔｉｃｓ．ｗａｓｈｉｎｇｔｏｎ．ｅｄｕ ／ ｐｈｙｌｉｐ．ｈｔｍｌ

ＰＡＭＬ ｈｔｔｐ： ／ ／ ａｂａｃｕｓ．ｇｅｎｅ．ｕｃｌ．ａｃ．ｕｋ ／ ｓｏｆｔｗａｒｅ ／ ｐａｍｌ．ｈｔｍｌ

ＭｒＢａｙｅｓ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｒｂａｙｅｓ．ｓｏｕｒｃｅｆｏｒｇｅ．ｎｅｔ ／

ＴｒｅｅＶｉｅｗ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｊｔｒｅｅｖｉｅｗ．ｓｏｕｒｃｅｆｏｒｇｅ．ｎｅｔ ／

ＦａｓｔＴｒｅｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｍｅｔａ．ｍｉｃｒｏｂｅｓｏｎｌｉｎｅ．ｏｒｇ ／ ｆａｓｔｔｒｅｅ ／

ＣＶＴｒｅｅ ｈｔｔｐ： ／ ／ ｔｌｉｆｅ．ｆｕｄａｎ．ｅｄｕ．ｃｎ ／ ｃｖｔｒｅｅ３ ／
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